
   

 

 

 
 
 
 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

 
 
 
 
 
 

 
P R O G R A M M E  
Jour Matin Après-midi 

Dimanche Présentation du workshop et 
introduction générale 

Traitement de données RNA-seq 

Lundi Régulation épigénétique au cours 
du développement et des maladies 

Identification de gènes différentiellement 
exprimés 

Mardi Les lncRNAs: Rôles régulateurs 
dans le système immunitaire 

Etude des Voies de régulation affectées  

Mercredi Préparation du cDNA 
 

Etude de l'expression des gènes par PCR 

Jeudi Analyse de résultats de PCR par 
électrophorèse sur gel d'agarose 

Présentation des résultats 
Conclusions 

 

OBJECTIF  

Maîtriser les aspects 

bioinformatiques et 

expérimentaux de l'analyse 

du transcriptome à grande 

échelle. 

 

MODÈLE EXPÉRIMENTALE  

I. Stimulation d'une 

lignée lymphocytaire T par un 

traitement PMA/Ionomycine.  

II. Analyse 

bioinformatique de données 

RNA-seq.  

III. Validation 

expérimentale par la 

technique de RT-PCR 


